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1. ゲノム配列の多様性と普遍性についてAIを⽤いて明らかにする
2. 遺伝⼦組成と⽣息環境との関係性の解明（主に微⽣物が対象）
メタゲノム由来微⽣物ゲノムのデータベース
Microbiome Datahub (https://mdatahub.org )

メタゲノム由来⼤量タンパク質への
配列類似性検索ツールPZLAST-MAG
 (https://pzlast.nig.ac.jp/pzlast/mag )
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https://mdatahub.org/
https://pzlast.nig.ac.jp/pzlast/mag


古代DNA (ancient DNA)解析の流れ ・ニホンオオカミの起源の解明

Curr. Biol. 2022

iScience. 2026・ナウマンゾウの進化史の解明


